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Observationer/Bakgrund
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Prevalens: Andel av den undersokta fisken
som har glochidielarver
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Observationer/Bakgrund

“»Dar laks dominerar verkar laks vara primarvard

1 mindre anadroma alvstrackningar dar sjggrret dominerar ar
grret primarvard

| en alv med utplantering av laks ovanfor anadrom strackning
observaredes inga larver pa laks, bara pa stadegen grret.

| alvar med bade grretmusling och laksemusling slapper och
faster sig grretmusling larver sig 3-8 veckor tidigare an
laksemusling larver

“*@rretmuslinger vaxer langsammare an laksemusling



Tva typer av elvemusling?

Flodparlmusslor utnyttjar antingen arret eller laks.

Test:

Ar det genetiska skillnader mellan a priori grret-/
laks-klassifierade musselpopulationer?



...Om sa:

Hypoteser
Genom "felvandring” av laks sa har Laksemusling
populationer storre maojlighet for genflyt mellan
populationer an grretmusling populationer som
utnyttjar stationar grret -

Laksemusling populationer har hogre genetisk
variation inom populationer, men lagre genetisk
variation mellan populationer, jamfort med
grretmusling populationer.
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Hypoteser

Laksemusling och grretmusling representerar tva
evolutionart distinkta grupper -

Populationer av flodparlmussla ar genetiskt
strukturerade i storst grad utifran vardutnyttjande.
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Genetisk variation inom och mellan
populationer av flodparlmusslor |
Norge

11 Grretmusling lokaliteter (N=148)
14 Laksemusling lokaliteter (N=161)

A priori klassifiserade utifran n
observationer av glochidielarver pa 0
laks och grret "

6 mikrosatelliter (Geist et al. 2003)

Southwest

20_T (Svinesbekken)
21_T (Skeivikbekken)
22_5S (Figgjo)

23_T (Flotana-Figgjo
24_S (Haelva)

25_S (Ogna-Rogaland)

Mid-Norway
{3_T (Aursunda-25)

«/  "4_S (Aursunda-6)

5_T (Ogna-Skillegrind
_6_S (Ogna-Hyllbrua)
7_S (Ogna-Brandsegg)
8_S (Ogna-Hornemann)
[9_s (Figga-Lg)

10_S (Figga-Sagmo)
111_S (Mossa-F1)
12_S (Mossa-F2)

13_T (Borraselva)
14_T (Dragstelva)
15_S (Grytelva)

Southeast

16_T (Begna)

17_T (Simoa)

18_T (Hoenselva)
19_S (Numedalslagen)

Northeast

1_T (Skjellbekken)
2_S (Karpelva)
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Genetisk variation inom och mellan populationer av
flodparlmusslor i Norge

Mikrosatelliter

CAAGCCACAAAAGTCATACTGCTAGCCATTTTTCCTCAGTGCTCACTCACACAC
CACACACACACACACACACACACACAACGCACATATAGATGTTTAAATGTTTAA

ATTTTATATCTACTAGTTGCA-

Genetisk variation: Olika antal repeterande enheter (C2)n = Olika langd pa DNA
fragment som uppformeras med hjalp av PCR och visualiseras elektroforetiskt.

220 230 240 250 260
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Genetisk variation inom populationer
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Genetisk variation inom populationer

Laks
\

Antal olika alleler

Drret
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Genetisk variation inom populationer

Individuell parvis genetiskt slaktskap
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Genetisk variation mellan populationer - AMOVA

Alla pop strukturerad utifran region % variation P-Varde
Mellan regioner 0.84 0.302
Mellan populationer inom regioner 24.57 ~0

Alla pop strukturerad utifran vard
Mellan vard 10.18 ~0
Mellan populationer inom vard 18.62 ~0

@rret-musling populationer strukturerad utifran region
Among regions 1.36 0.360
Among populations within regions 43.60 ~0

Lakse-musling populationer strukturerad utifran region
Among regions 10.45 ~0
Among populations within regions 18.52 ~0
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Genetisk variation mellan populationer

Principal Coordinates
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Genetisk variation mellan populationer inom samma alv
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Genetisk variation mellan populationer inom samma alv
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Genetisk variation mellan populationer inom samma alv
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Genetisk variation mellan populationer inom samma alv

Ognha

Skillegrind  Hyllbrua Brandsegg
Skillegrind * 0.381 0.589
Hyllbrua ~0 * 0.052
Brandsegg ~0 0.023 *
Hornemann ~0 0.013 0.076

Hornemann

0.533

0.018

0.017

F<r Over diagonalen, P-varde under diagonalen




Genetisk variation mellan populationer inom samma alv

Figga
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Genetisk variation mellan populationer inom samma alv
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Konklusjoner

a) Det ar stark reproduktiv isolation mellan
elveperlemuslingpopulationer

D) @rretmusling populationer har lagre genetisk
variation an laksemusling populationer

C) @rretmusling populationer uppvisar storre grad av
genetisk differentiering an laksemusling populationer

d) Inget eller mycket begransat genflyt forkommer
mellan grret- och laksemusling populationer inom
samma vattendrag (fran grret till laksemusling)

@ NINA



Framtida studier

Representerar grret- och laksemusling tva atskiljda
evolutionara linjer — Underarter?

- Undersok genetisk variation i mitokondriellt DNA

Ar grret- och laksemusling funktionellt olika?

- GOr kontrollerade forsok med grret- och
laksemusling populationer och olika grret och lakse
populationer.



Implikation for forvaltning

v’ Utplantering for re-etablering av elvemusling

bestander: grret- eller laksemusling?
v Effekter av utplantering av laks och grret
v Effekter av vandringshinder for laks (och grret)

v Effekter av att laks eller grret forsvinner
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